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食管癌组织中 lnc RNA DNAJC3-AS1 的表达及其与临床病
理特征的相关性研究

梁晓虎 1a，雷尚昆 1b，郭俊霞 2(1. 宝鸡市人民医院 a. 胸外肿瘤外科；b. 胸外科，陕西宝鸡  721000； 
2. 宝鸡市中心医院全科医学科，陕西宝鸡  721008）

摘　要：目的　食管癌 (esophageal cancer, EC) 组织中 lnc RNA DNAJC3-AS1 的表达及其与临床病理特征的相关性研究。

方法　选取 2017 年 6 月～ 2019 年 5 月宝鸡市人民医院收集的 246 例 EC 患者的肿瘤组织及相应的癌旁正常组织为研

究对象。通过实时荧光定量 PCR 法检测 lnc RNA DNAJC3-AS1 的相对表达量，分析 lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与

EC 患者临床病理特征间的关系，采用 K-M 法绘制 EC 患者生存曲线，用 log-rank 检验 lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平

与患者总体生存率 (overall survival，OS) 的关系。结果　lnc RNA DNAJC3-AS1 在 EC 肿瘤组织中的相对表达量高于相

应癌旁正常组织 (0.008 9±0.020 3 vs 0.004 9±0.010 4，P=0.000 8)。lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与 EC 患者饮酒史

(χ2=25.07，P<0.001)、家族肿瘤史 (χ2=4.73，P=0.047)、BMI 指数 (χ2=16.94，P<0.001)、临床分期 (χ2=33.39，P<0.001)、
是否原位癌 (χ2=11.97，P=0.001)、是否淋巴结转移 (χ2=19.01，P<0.001)、是否远端转移 (χ2=16.65，P<0.001) 和肿瘤类型

(χ2=9.17，P=0.010) 显著相关。lnc RNA DNAJC3-AS1 高表达组患者的 OS 低于 lnc RNA DNAJC3-AS1 低表达组 (χ2=20.93，
P<0.001)。结论　lnc RNA DNAJC3-AS1 在 EC 肿瘤组织中高表达，lnc RNA DNAJC3-AS1 高表达患者 OS 较低。
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Abstract：Objective　To detect the expression of lnc RNA DNAJC3-AS1 in esophageal carcinoma (EC) tissues and its 
correlation with clinicopathological features. Methods 　EC tumor tissues and corresponding adjacent normal tissues of 246 
EC patients collected from Baoji People’s Hospital from June 2017 to May 2019 were selected as research objects. The relative 
expression of lnc RNA DNAJC3-AS1 in the tumor tissues of EC patients and the corresponding adjacent normal tissues were 
detected by real-time fluorescence quantitative PCR. The relationship between the expression level of lnc RNA DNAJC3-AS1 
and the clinicopathological characteristics of EC patients was analyzed. The survival curve of EC patients was drawn by K-M 
method, and the overall survival (OS) of the patients was tested by log-rank. Results　The relative expression of lnc RNA 
DNAJC3-AS1 in EC tumor tissues was higher than that in adjacent normal tissues (0.008 9±0.020 3 vs 0.004 9±0.010 4, P=0.000 8). 
The expression level of lnc RNA DNAJC3-AS1 was correlated with the alcohol consumption history of EC patients (χ2=25.07, 
P<0.001), family tumor history (χ2=4.73, P=0.047), BMI (χ2=16.94, P<0.001), clinical stage (χ2=33.39, P<0.001), whether 
carcinoma in situ (χ2=11.97, P=0.001), whether lymph node metastasis (χ2=19.01, P<0.001), whether distal metastasis (χ2=16.65, 
P<0.001), and tumor type (χ2=9.17, P=0.010). The OS of patients with high expresssion of lnc RNA DNAJC3-AS1 was lower 
than that of patients with low expression of lnc RNA DNAJC3-AS1(χ2=20.93, P<0.001). Conclusion　The high expression of 
lnc RNA DNAJC3-AS1 in EC tumor tissues was found, while the OS in patients with high expression of lnc RNA DNAJC3-AS1 
was found to be low.
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食管癌 (esophageal cancer, EC) 是消化道常见

的恶性肿瘤 [1-3]，预后较差 [4-6]，严重危害人类健
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康。我国是 EC 的高发国家，也是世界上 EC 新发病

例最多的国家 [7-8]。近年来研究表明，长链非编码
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RNA (long non-coding RNAs, lncRNAs) 的 表 达 异

常与多种疾病有关，尤其在肿瘤中扮演重要角色。

因此，确定肿瘤相关的 lncRNA 并且深度解析其生

物学功能对阐明肿瘤的发生、发展至关重要。lnc 
RNADNAJC3-AS1 位于染色体 13q32.1，含有 2 个

外显子，已有报道指出 lnc RNADNAJC3-AS1 与

骨肉瘤 [9] 和乳腺癌 [10] 密切相关。关于 lnc RNAD-
NAJC3-AS1 与 EC 的关联研究鲜有报道，本研究拟

分析 EC 组织中 lnc RNA DNAJC3-AS1 的表达及

其与临床病理特征的相关性，旨在为 EC 的临床诊

疗提供合理参考。

1　材料与方法

1.1　研究对象　选取 2017 年 6 月～ 2019 年 5 月

宝鸡市中心医院全科医学科收集的 246 例 EC 患

者的肿瘤组织及相应的癌旁正常组织 ( 距离原发

灶＞ 5cm) 为研究对象，取材后用液氮保存并标

记。患者均为食管鳞癌 (esophageal squamous cell 
carcinoma, ESCC)，手术前未行免疫治疗、放化疗

等抗肿瘤治疗。其中，男性 180 例，女性 66 例；

年龄 33~75 岁，平均年龄 54.9±13.1 岁。本研究

经由我院伦理委员会批准，患者自愿参加且均签

署知情同意书。

1.2　仪器与试剂　逆转录试剂盒 ( 日本 TAKARA
公司 )，ABI7500 PCR 仪 ( 美国 ABI)，Sybr Green 
荧光染料 ( 日本 TAKARA 公司 )。

1.3　方法　从液氮中取适量 EC 组织标本，充分研

磨后，用 Trizol 法抽提总 RNA，逆转录试剂盒将

RNA 逆转录为相应的 cDNA，用 pfimer 5 软件设

计引物，引物设计如下：正向引物5’-TTGCTCT
AAGGCAGGTAGGTAA-3’；反向引物：5’-G G G
TCTTCCACAATCGCTCT-3’。 与 Sybr Green 荧

光染料配置，使用 PCR 仪进行实验，qPCR Mix
选用 ABI 公司配套的 Master Mix，反应体系根据

其说明书配置。结果采用 2-ΔΔCt 法进行分析，使

用 GAPDH 作 为 内 参。 当 lnc RNA DNAJC3-AS1
在肿瘤组织中的相对表达量高于相应的癌旁正常

组织则为高表达，反之为低表达。

1.4　统计学分析　采用 SPSS 19.0 统计学软件进

行数据分析，计数资料以 n(%) 表示，采用 χ2 检验，

计量资料采用 t 检验，以均数 ± 标准差（x±s）

表 示。 采 用 K-M 法 绘 制 EC 患 者 生 存 曲 线， 用

log-rank 检验 lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与

患者总体生存率 (overall survival，OS) 的关系。

P<0.05 为差异具有统计学意义。

2　结果

2.1　lnc RNA DNAJC3-AS1 在 EC 肿瘤组织及相应

癌旁正常组织中的相对表达量　见图 1。lnc RNA 

DNAJC3-AS1 在 EC 肿 瘤 组 织 中 的 相 对 表 达 量

高于相应癌旁正常组织 (0.008 9±0.020 3 vs 0.004 9
±0.010 4，P=0.000 8)。

图 1　lnc RNA DNAJC3-AS1 在 EC 肿瘤组织及相应癌旁 
正常组织中的相对表达量

2.2　lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与 EC 患者

临床特征间的关系　见表 1。依据 2.1 的结果，

根 据 lnc RNA DNAJC3-AS1 表 达 水 平 的 不 同 将

患者分为高表达组和低表达组，每组各 123 例。

lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与 EC 患者饮酒

史 (χ2=25.07，P<0.001)、 家 族 肿 瘤 史 χ2=4.73，

P=0.047)、BMI 指数 (χ2=16.94，P<0.001)、 临床分

期 (χ2=33.39，P<0.001)、 是 否 原 位 癌 (χ2=11.97，

P=0.001)、是否淋巴结转移 (χ2=19.01，P<0.001)、

是 否 远 端 转 移 (χ2=16.65，P<0.001) 和 肿 瘤 类 型

(χ2=9.17，P=0.010) 显著相关。

2.3　lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与 EC 患者

总体生存率的关系　见图 2。使用 Kaplan-Meier
法 进 行 生 存 分 析 结 果 显 示，lnc RNA DNAJC3-
AS1 低 表 达 组 患 者 的 中 位 生 存 时 间 为 34.0 个

月，高表达组患者的中位生存时间为 17.0 个月。

lnc RNA DNAJC3-AS1 高 表 达 组 患 者 的 OS 低

于 lnc RNA DNAJC3-AS1 低 表 达 组 (χ2=20.93，

P<0.001)。

图 2　lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与 
EC 患者 OS 的关系
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表 1 　　　　不同临床特征研究对象 lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平差异性分析 [n=123，n (%)]

类 别 低表达组 高表达组 χ2 值 P 值

年龄 （岁）               < 60 87(70.7) 81(65.9)
6.77 0.493

　　　　　　　   　≥ 60 36(29.3) 42(34.1)

性别                            男 88(71.5) 92(74.8)
0.33 0.666

                                    女 35(28.5) 31(25.2)

吸烟史                        无 64(52.0) 60(48.8)
0.26 0.702

                                    有 59(48.0) 63(51.2)

饮酒史                        无 65(52.8) 27(22.0)
25.07 <0.001

                                    有 58(47.2) 96(78.0)

家族肿瘤史                无 114(92.7) 103(83.7)
4.73 0.047

                                     有 9(7.3) 20(16.3)

BMI 指数（kg/m2）   ＜ 20 46(37.4) 25(20.3)

16.97 <0.001                                    20 ～ 28 67(54.5) 67(54.5)

                                    ＞ 28 10(8.1) 31(25.2)

临床分期                   Ⅰ 60(48.8) 40(32.5)

33.39 <0.001                                    Ⅱ 54(43.9) 36(29.3)

                                    Ⅲ 9(7.3) 47(38.2)

T                                 Ⅰ - Ⅱ 81(65.9) 54(43.9)
11.97 0.001

                                    Ⅲ - Ⅳ 42(34.1) 69(56.1)

N                                  0 85(69.1) 51(41.5)
19.01 <0.001

                                    1+2+3 38(30.9) 72(58.5)

M                                 0 78(63.4) 46(37.4)
16.65 <0.001

                                     1 45(36.6) 77(62.6)

肿瘤类型                    ESCC 94(76.4) 105(85.4)
9.17 0.010

                                              EAC 29(23.6) 18(14.6)

3　讨论

食管是癌症的常见发病部位，EC 是全球排名

第 6 位 的 癌 症 死 因。EC 预 后 较 差， 对 人 类 健 康

危害严重。近年来研究指出 lncRNAs 在 EC 的发

生、发展中扮演重要角色 [11-12]，lnc RNA DNAJC3-
AS1 位于染色体 13q32.1，含有 2 个外显子，其与

DNAJC3 是同源靶基因。有报道指出，在骨肉瘤组

织中高表达并与骨肉瘤的分化程度、临床进展密

切相关，其能提高骨肉瘤体内外的细胞增殖、迁

移和侵袭能力，并降低对顺铂的药物敏感性。另

外 lnc RNA DNAJC3-AS1 在乳腺癌中高表达且其

高表达能缩短乳腺癌患者生存期。目前，关于 lnc 
RNADNAJC3-AS1 与 EC 的关联研究鲜有报道。

本研究结果显示，lnc RNA DNAJC3-AS1 在 EC
肿瘤组织中高表达，并且高表达 lnc RNA DNAJC3-
AS1 患者的 OS 较低，这就说明了 lnc RNA DNAJC3-

AS1 是 EC 的潜在生物标志物，其表达水平的升高

会对 EC 患者的 OS 带来消极影响。分析 lnc RNA 
DNAJC3-AS1 表达水平与 EC 患者临床病理特征间

的关系，结果表明 lnc RNA DNAJC3-AS1 表达水平与

患者饮酒史、家族肿瘤史、BMI 指数、临床分期、T，

N，M 等相关。

EC 的组织学类型分为 ESCC 和 EAC，本研究

纳入的对象均是 ESCC 患者，并未涉及 EAC 患者，

因此关于 lnc RNA DNAJC3-AS1 与 EAC 的关联仍

未阐明，值得深入探究和分析。
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